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Одним из основных способов изучения экспрессии генов или взаимодействия белков в
клетках млекопитающих является трансдукция клеточных линий с использованием векто-
ров на основе лентивирусов [1]. Основными преимуществами применения лентивирусных
векторов являются стабильная экспрессия генов интереса, а также способность лентиви-
русов трансфецировать практически все широко используемые типы клеточных линий
[2]. Однако одним из недостатков лентивирусных векторов является небольшой размер
генома, что затрудняет исследование экспрессии крупных целевых генов или нескольких
генов одновременно, представленных отдельными транскрипционными единицами. Одним
из подходов к снижению числа транскрипционных единиц является создание единой по-
липептидной цепи, кодируемой одной транскрипционной единицей и содержащей белки
интереса, соединенные с помощью 2A-пептидов — коротких последовательностей амино-
кислот, которые способствуют “проскакиванию” рибосом. Это приводит к высвобождению
индивидуальных белков и позволяет контролировать их соотношение в клетках [3].

Таким образом, задачей настоящей работы стало сравнение эффективности экспрес-
сии генов, находящихся в одной или нескольких транскрипционных единицах. Для этого
была исследована экспрессия 3 генов флуоресцентных белков — mScarlet, TagBFP или
NeonGreen, представленных в виде (а) транскрипционных единиц в отдельных плазмидах,
(б) трех отдельных транскрипционных единиц в одной плазмиде, (в) единой транскрипци-
онной единицы, кодирующей гены флуоресцентных белков, соединенных через 2A-пептид.
Получение вирусных частиц и экспрессию генов проводили в клетках HEK293T. Было по-
казано, что снижение длины переносимой лентивирусным вектором ДНК за счет исполь-
зования 2А-пептидов увеличивает уровень экспрессии генов и является перспективным
методом для проведения гетерологичной экспрессии генов на высоком уровне в клетках
млекопитающих.
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