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«Морские травы» (Monocotylendoneae - Alismatales) — покрытосеменные растения,
приспособленные к произрастанию в морской воде, имеющие корни и корневища, опы-
ляемые и продуцирующие плоды под водой [n1], к которым относятся представители
родов, распространенных на литоралях по всему миру, кроме Антарктиды [n2]: Zostera,
Phyllospadix, Heterozostera, Posidonia, Halodule, Cymodocea, Syringodium, Thalassodendron,
Amphibolis, Enhalus, Thalassia, Halophila [n3]. Для реконструкции истории расселения и
формирования ареала семейств «морских трав» была проанализирована половина пред-
ставителей этой экологической группы (35 из 70 видов). На основе полученных ориги-
нальных и литературных данных были изучены по 36 морфологических признаков и по-
строена «морфологическая кладограмма». Для молекулярно-генетического анализа был
выбраны гены 5.8S ribosomal RNA (для 26 видов) и rbcL gene (для 27 видов). С помощью
данных о последовательностях нуклеиновых кислот из GenBank в программе WinClada
были построены «молекулярно-генетические кладограммы» для «морских трав» и внеш-
них групп с применением бутстрэпирования. Комплексные кладограммы были получены
в результате объединения молекулярно-генетических и морфологических data mathrix.
Они послужили основой для анализа филогенетической фитогеографии «морских трав».
Полученная модель расселения «морских трав» согласуется с палеоботаническими дан-
ными. Фоссилии «морских трав» показывают, что эта группа существует, как минимум,
с верхнего отдела меловой эпохи. Можно утверждать, что предки «морских трав» были
распространены значительно шире (включая акватории нынешней Антарктиды и Север-
ной Евразии) [n4]. Проведенный анализ подтверждает, что важнейшие этапы расселения
основных групп «морских трав» протекали в позднемеловом периоде, а главный трек, ко-
торый в значительной мере предопределил современные ареалы практически всех родов
«морских трав», простирался от юго-западных акваторий восточной Гондваны до северо-
западных вод евразийской части Лавразии; основным «маршрутом» перемещения диас-
пор и популяций «морских трав» была модифицировавшаяся в позднем мезозое—начале
кайнозоя акватория Тетиса. Основным способом расселения «морских трав» был «даль-
ний транспорт», что подтверждается как молекулярно-генетическими данными и очень
быстрыми (в масштабе геологического времени) процессами проникновения в новые ак-
ватории, так и анализом особенностей диссеминации современных представителей; лишь
для реконструкции формирования ареала рода Posidonia был предложен альтернативный
«викарный» сценарий.

Исследование выполнено при финансовой поддержке РФФИ в рамках научного про-
екта № 19-34-90164. Работа выполнена в рамках госзадания ГБС РАН «Биологическое
разнообразие природной и культурной флоры: фундаментальные и прикладные вопросы
изучения и сохранения» (№18-118021490111-5) на базе УНУ Фондовая оранжерея.
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Иллюстрации

Рис. 1. Комплексное филогенетическое дерево 26 видов «морских трав» (анализ морфологиче-
ских признаков и rbcL гена), с указанием ареалов.
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Рис. 2. Комплексное филогенетическое дерево 27 видов «морских трав» (анализ морфологиче-
ских признаков и 5.8S ribosomal RNA гена), с указанием ареалов.

Рис. 3. Основные треки расселения «морских трав» (положение суши соответствует Верхнему
мелу 100,5 — 66,0 млн лет назад).

3


