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С давних времен медицинская пиявка используется для лечения различных заболе-
ваний, что объясняется уникальным составом секрета слюнных клеток червя [1]. Крово-
соссущие пиявки привлекают внимание исследователей ввиду различных молекулярных
механизмов и эволюционных адаптаций, вызванных специфическим питанием кровью.
Такие адаптивные механизмы могут включать пути передачи сигнала и каскады, свя-
занные с иммунным ответом, процессами переваривания и хранения крови. Микробное
сообщество кишечного тракта пиявок играет важную роль в поддержании всего организ-
ма. Исследование метагенома позволит определить вклад отдельных видов бактерий и
штаммов в метаболические пути пиявки. Цель данной работы состояла в анализе метаге-
нома медицинской пиявки и определении генов устойчивости к антибиотикам в связи с их
основополагающей ролью в разработке стратегий и новых терапевтических подходов, на-
правленных на снижение возникновения и распространения устойчивых к антибиотикам
патогенов.

На начальном этапе были аннотированы геном и метагеном Hirudo medicinalis [2]. За-
тем была создана база данных генов антибиотикорезистентности на основе базы данных
Uniprot. Всего в нее вошло 6937 генов, среди которых содержатся гены, кодирующие раз-
личные транспортеры, хлорамфеникол О-ацетилтрансферазы, аминогликозид O-фосфо-
трансферазы и т.д.. После был проведен blast-анализ метагенома в отношении созданной
базы данных для идентификации генов резистентности. По результатам анализа, были
обнаружены нуклеотидные последовательности, гомологичные генам устойчивости к ри-
фампицинам, фторхинолонам, сульфаниламидам и антибиотикам пуринового ряда. Ре-
зультаты представленного исследования позволят в дальнейшем определить роль микро-
биоты в адаптации пиявки к питанию кровью.
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