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Мы провели биоинформатическое картирование регуляторных участков ДНК на по-
следовательности более 5 млн. мобильных генетических элементов (транспозонов) из гено-
ма человека. В частности, были прокартированы полногеномные профили связывания 150
транскрипционных факторов, 15 модификаций хроматина, транскрипции и чувствитель-
ности к ДНКазе1. Состояние хроматина и уровень транскрипции семейств транспозонов
меняются в зависимости от их дивергенции внутри семейства, пропорционально эволюци-
онному возрасту. Для разных классов транспозонов характер зависимости различен: для
ДНК-транспозонов активность хроматина монотонно снижается, для LINE и LTR кривая
имеет максимум. В целом, при достижении высоких уровней дивергенции от консенсусной
последовательности (более 20%), активность представителей всех перечисленных групп
существенно снижается.

Разные транскрипционные факторы демонстрируют разную динамику связывания
с течением эволюционного времени: растут, убывают либо имеют максимум на разных
эволюционных возрастах. Тем не менее, для всех транскрипционных факторов наблюда-
ется общая закономерность: с ростом дивергенции снижается разброс по связыванию для
разных семейств. Активные и репрессивные модификации хроматина меняются сходным
образом для каждого класса транспозонов.

Найденные зависимости проливают свет на то, как активность транспозонов и их вклад
в систему регуляторных взаимодействий в геноме хозяина меняются с течением времени
после встраивания транспозона в геном и способствуют выяснению механизмов "молеку-
лярного одомашнивания" транспозонов.
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