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Ðàçâèòèå òåõíîëîãèè ñåêâåíèðîâàíèÿ íóêëåèíîâûõ êèñëîò ïîçâîëèëî ñ 1995 ã. ïî-
ëó÷èòü áîëüøîé îáúåì äàííûõ î ãåíîìàõ áàêòåðèé, ïðåäñòàâëåííûõ òîëüêî â áàçå
GenBank áîëåå ÷åì 17000 ïðîåêòàõ. Îäíàêî ïðè çàâåðøåíèè ðàáîòû, ïðåäïîëàãàþùåì
íå òîëüêî ñáîðêó ãåíîìîâ, íî è àííîòèðîâàíèå, ïîçâîëÿþùåå ïîñòðîèòü êàðòó ìåòà-
áîëèçìà, âîçíèêàåò ðÿä òðóäíîñòåé, íàïðèìåð, îïðåäåëåíèå ôóíêöèè ãèïîòåòè÷åñêèõ
áåëêîâ.

Íà ãåíîìíîì àíàëèçàòîðå 454 GS Junior (Roche) ñåêâåíèðîâàëè ïîñëåäîâàòåëüíîñòü
ïîëíîãî ãåíîìà îòå÷åñòâåííîãî âàêöèííîãî ñóáøòàììà M. bovis BCG Russia. Ðåçóëüòà-
òû ïðî÷òåíèé ïîçâîëèëè ïîëó÷èòü 44,5 êðàòíîå ïîêðûòèå ãåíîìà.

Ñáîðêó ïðîâîäèëè ñ ïîìîùüþ ïàêåòà GS Junior Software 2.7 êàê de novo, òàê è ïî
ðåôåðåíñíîìó øòàììó M. bovis BCG str. Tokyo 172. Â ñêàôôîëäû ñîáðàíî 91,4% ãåíî-
ìà. Àíàëèç ñåðâåðîâ äëÿ àííîòèðîâàíèÿ ïîêàçàë, ÷òî òðåáîâàíèÿì äëÿ îïèñàíèÿ G+C
áîãàòûõ ãåíîìîâ ìèêðîîðãàíèçìîâ îòâå÷àåò RAST (Rapid Annotation using Subsystem
Technology, rast.nmpdr.org).

Ïî äàííûì RAST â ïîñëåäîâàòåëüíîñòè BCG Russia íàéäåíî 4381 ORF, áîëåå 26%
èç êîòîðûõ êîäèðóþò ãèïîòåòè÷åñêèå áåëêè ðàçëè÷íîé äëèíû îò 37 äî 855 à.î. 92%
ãèïîòåòè÷åñêèõ áåëêîâ ïðèñâîåí FIG (Fellowship for Interpretation of Genomes) íîìåð,
ïîñêîëüêó îíè èìåëè àíàëîãè â áàçå äàííûõ RAST, è òîëüêî 8% áûëè âíîâü çàðåãè-
ñòðèðîâàíû. Ïîñëå äîïîëíèòåëüíîãî àíàëèçà ñ ïîìîùüþ ñåðâèñîâ KEGG, PFAM, COGs,
BLAST ãèïîòåòè÷åñêèå áåëêè ðàçäåëèëè íà äâå ãðóïïû: ñ êîíñåðâàòèâíûìè äîìåíàìè
(54%) è áåç íèõ (46%). Äâå òðåòè ïðîäóêòîâ áåç äîìåíîâ èìåëè äëèíó äî 85 à.î., òî-
ãäà êàê áåëêè ñ êîíñåðâàòèâíûìè ó÷àñòêàìè â îñíîâíîì áûëè äëèííåå: 200-500 à.î..
Ñðåäè êîíñåðâàòèâíûõ äîìåíîâ ÷àùå âñåãî âûÿâëÿëè äîìåíû ôåðìåíòîâ ðàçíûõ êëàñ-
ñîâ, òîêñèíîâ/ àíòèòîêñèíîâ, ôàêòîðîâ òðàíñêðèïöèè, à òàêæå DUF äîìåíû (domain of
unknown function). Òàêèì îáðàçîì, äîïîëíèòåëüíîå èññëåäîâàíèå àííîòèðîâàííûõ ãè-
ïîòåòè÷åñêèõ áåëêîâ ïîçâîëÿåò îïðåäåëèòü â èõ ñòðóêòóðå ñìûñëîâûå äîìåíû, ïðåäïî-
ëîæèòü ðîëü áåëêîâ â ïóòÿõ ìåòàáîëèçìà ìèêðîîðãàíèçìîâ, âûÿâèòü íîâûå àíòèãåííûå
äåòåðìèíàíòû è ôàêòîðû, âîçìîæíî, ó÷àñòâóþùèå âî âçàèìîäåéñòâèè ñî ñòðóêòóðàìè
êëåòêè è ïàòîãåíåçå ìèêîáàêòåðèé.

Ðàáîòà îñóùåñòâëÿåòñÿ â ðàìêàõ ãðàíòà Ïðåçèäåíòà Ðîññèéñêîé Ôåäåðàöèè äëÿ ãî-
ñóäàðñòâåííîé ïîääåðæêè ìîëîäûõ ðîññèéñêèõ ó÷åíûõ.

Ñëîâà áëàãîäàðíîñòè

Âûðàæàþ ñëîâà èñêðåííåé áëàãîäàðíîñòè ñâîåìó íàó÷íîìó ðóêîâîäèòåëþ Î.Ë. Âîðî-
íèíîé çà âñåñòîðîííþþ ïîìîùü ïðè ïðîâåäåíèè è îôîðìëåíèè ðàáîòû.
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